
3月28日に東海地区限定で開催したセミナーを好評につき、全国エリアに拡大して開催です！
微量サンプルから高感度に全長mRNAを検出する待望の最新技術「SMART-Seq mRNA 
Long Read」とさらなる可能性を生み出すロングリードRNAシーケンスのテクノジーを紹介す
るセミナーとなります。
最新のロングリードシーケンス技術が研究にもたらす可能性について、詳しく学べる機会となっ
ております。RNA解析の新時代を切り開く技術に興味をお持ちの皆様のご参加を心よりお待ち
しています。
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日時

開催概要

申込方法

2025年4月21日(月) 15:00～16:00

Teamsにて、オンライン開催
※参加にはTeamsでの視聴環境が必要となります。

※受講無料

QRコードリンク先の登録フォーム
(URL：https://saisachi.com/250421webinar_form/)
または、理科研スタッフまで

問合せ：bct-rikaken@rikaken-hd.co.jp

↑登録はこちら↑

共催

最先端
ロングリードシーケンス技術で

切り拓くRNA解析の新時代

好評につき全国エリアで開催！！

「
」

mailto:bct-rikaken@rikaken-hd.co.jp


お問い合わせはお近くのリカケンホールディングスグループ各社まで

4月21日(月) 15:00～16:00

受付開始 14:50～ オンラインにて入室いただけます

15:00～15:05 ご挨拶

15:05～15:25
≪第一部≫オックスフォード・ナノポアテクノロジーズ
『ナノポアシーケンスを用いたロングリードRNA-Seqのご紹介』

15:35~16:00
≪第二部≫タカラバイオ
『SMART-Seq mRNA Long Readが新たに拓くロングリードシーケンスの可能性』

15:55~16:00 質疑応答
※質疑応答はQ&Aにて受付。
セミナー中回答が出来なかったものも後日追加情報として配信致します。

各社からのプログラム概要

ロングリードRNAシーケンスは、疾患を理解するうえで非常に重要な選択的スプライシングや融合遺
伝子を含む包括的なRNA解析を可能にします。本講演では、cDNA変換を介さずRNAを直接シーケンス
するDirect RNAシーケンスなど、ナノポアのロングリードRNA解析ための最新テクノロジーをご紹介
します。

SMART-Seq mRNA Long Readは、微量サンプルから高感度に全長mRNAを検出する最新技術であり、が

ん研究や神経生物学などの分野で、重要なバイオマーカーを効率的に発見できる可能性を秘めていま
す。オックスフォード・ナノポア・テクノロジーズ（ONT）のロングリードシーケンサーとの組み合
わせによる新たな可能性をご紹介します。

オックスフォード・ナノポアテクノロジーズ 発表：山重りえ氏

プログラム

タカラバイオ 発表：木村剛隆氏
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